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Requisitos previos y recomendaciones 

Requisitos previos 

Los propios para el acceso al Máster en Biotecnología. 

 

 
Recomendaciones 

Haber cursado al menos una asignatura de genética durante el grado. 

 

 
Profesorado 

Nombre Apellidos Categoría Coordinador 

Silvia Portela Bens PDI Sí 

Manuel Alejandro Merlo Torres PDI No 

Alejandro Centeno Cuadros PDI No 

 



 
 
 

Competencias 
(cumplimentar según Memoria del Máster) 

Identificador Competencia Tipo 

CB6 Poseer y comprender conocimientos que aporten una base u 

oportunidad de ser originales en el desarrollo y/o aplicación 

de ideas, a menudo en un contexto de investigación. 

Básica 

CB7 Utilizar  los conocimientos adquiridos y su capacidad de 

resolución de problemas en entornos nuevos o poco 

conocidos dentro de contextos más amplios (o 

multidisciplinares) relacionados con su área de estudio. 

Básica 

CB8 Integrar los conocimientos adquiridos y enfrentarse a la 

complejidad de formular juicios a partir de una información 

que, siendo incompleta o limitada, incluya reflexiones sobre 

las responsabilidades sociales y éticas vinculadas a la 

aplicación de sus conocimientos y juicios. 

Básica 

CB9 Que los estudiantes sepan comunicar sus conclusiones (y los 

conocimientos y razones últimas que las sustentan) a públicos 

especializados y no especializados de un modo claro y sin 

ambigüedades. 

Básica 

CB10 Que los estudiantes posean las habilidades de aprendizaje que 

les permitan continuar estudiando de un modo que habrá de 

ser en gran medida autodirigido o autónomo. 

Básica 

CG1 Poseer los conocimientos, habilidades y actitudes que 

posibilitan la comprensión de nuevas teorías, 

interpretaciones, métodos y técnicas dentro de los diferentes 

campos disciplinares, conducentes a satisfacer de manera 

óptima las exigencias profesionales. 

General 

CG2 Demostrar una buena capacidad de acceder por búsquedas 

electrónicas en bases de datos a la literatura científico-técnica. 

General 

CG3 Identificar, analizar, y definir los elementos significativos que 

constituyen un problema para resolverlo con rigor. 

General 

CE1 Describir, cuantificar, analizar y evaluar de forma crítica los 

resultados experimentales obtenidos de forma autónoma, 

proponer hipótesis y ponerlas a prueba. 

Específica 

CE5 Entender de forma integrada los aspectos técnicos, físico-

químicos, bioquímicos, biológicos y económicos de procesos 

de producción en la industria biotecnológica. 

Específica 



CE6 Comprender y aplicar los modelos y métodos avanzados de 

análisis cualitativo y cuantitativo en el área de la materia 

correspondiente. 

Específica 

CE10 Entender la importancia de los recursos naturales y su 

aprovechamiento en Biotecnología. 

Específica 

CT1 Utilizar las Tecnologías de Información y Comunicación (TICs) 

como una herramienta para la expresión y la comunicación, 

para el acceso a fuentes de información, como medio de 

archivo de datos y documentos, para tareas de presentación, 

para el aprendizaje, la investigación y el trabajo cooperativo. 

Transversal 

CT2 Actuar según principios de carácter universal que se basan en 

el valor de la persona y se dirigen a su pleno desarrollo. 

Transversal 

 
Resultados del aprendizaje 

Identificador Resultado 

R1 Conocer y comprender los hechos esenciales y conceptos relacionados con la 

biotecnología y recursos naturales. 

R2 Conocer la dinámica de poblaciones naturales, su evolución metodología para 

determinar su filogenia. 

R3 Adquirir la capacidad de identificar especies mediante metodología molecular. 
 

R4 Conocer la metodología de identificación, gestión y conservación de recursos naturales. 

R5 Aprender el concepto de ADN ambiental y su relación con la búsqueda de especies 
invasoras. 

R6 Aplicar el conocimiento teórico de identificación de especies. 

 
Actividades formativas 

(cumplimentar según Memoria del Máster) 
 

Actividad 

formativa 

Horas Grupo Detalle Competencias a 

desarrollar 

1 20 1 Clases teóricas CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

2 8 1 Visitas CB6, CB8, CB9, 

CB10, CG1, CG3, 

CE5, CE6, CE10, 

CT2 



3 4 1 Clases prácticas CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2 

4 66 1 Trabajo autónomo 

del estudiante 

CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10 

5 2 1 Actividades de 

evaluación y 

autoevaluación 

CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10 

 
Total de actividades formativas de docencia presencial: 34 horas 
Total de otras actividades: 66 horas 
Total de la asignatura: 100 horas 
 
 

Sistema de evaluación 
Criterios generales de evaluación 

 

- Se tendrá en cuenta la adquisición de competencias a través de las diversas actividades de evaluación. 

- Se valorará la asistencia a clase, la capacidad de integración de la información recibida, la coherencia 

en los argumentos, la claridad, la corrección y la concreción en las respuestas a las cuestiones 

planteadas sobre el contenido teórico-práctico de la asignatura. 

- La asistencia a las sesiones prácticas, seminarios y visitas será de carácter obligatorio para obtener la 

calificación correspondiente al apartado práctico. 

- Se valorará la adecuación de las respuestas a las cuestiones planteadas, en cualquiera de las técnicas 

o instrumentos utilizados, la capacidad de integración de la información y de coherencia en los 

argumentos. 

- Los alumnos tendrán derecho a una prueba de evaluación global, en las dos convocatorias 

extraordinarias posteriores a la convocatoria ordinaria (la del cuatrimestre en el que se imparte). Esta 

modalidad de evaluación deberá ser solicitada en los plazos que el Centro determine. Los criterios de 

evaluación y tipo de pruebas a realizar serán determinados por el equipo docente de la asignatura e 

informados con suficiente antelación a aquellos alumnos que la soliciten 

 
Procedimientos de evaluación (cumplimentar según Memoria del Máster) 

 

Tarea/actividad Medios, técnicas e instrumentos Evaluador/es Competencias a 

evaluar 



T1.- Realización de 

prueba teórica de 

conocimientos de la 

materia 

Realización de una prueba escrita que 

constará de preguntas cortas tipo test 

y/o preguntas a desarrollar. 

Profesor CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2 

T2.- Visita a un centro 

de investigación de 

recursos naturales. 

Se controlará la asistencia a las prácticas 

mediante una Lista de Control de 

Asistencia. 

Profesor CB6, CB8, CB9, 

CB10, CG1, CG3, 

CE5, CE6, CE10, 

CT2 

T3.- Prácticas de 

informática para la 

aplicación de 

técnicas moleculares 

al estudio de los 

recursos naturales 

- Se controlará la asistencia a las prácticas 

mediante una Lista de Control de 

Asistencia.  

- Se valorará la calidad de presentación y 

los resultados reflejados en el 

cuestionario de prácticas proporcionado 

a los alumnos. 

Profesor CB6, CB8, CB9, 

CB10, CG1, CG3, 

CE5, CE6, CE10, 

CT2 

T4.- Asistencia a las 

clases 

Seguimiento de la asistencia a clase 

teórica de los alumnos 

Profesor CB6, CB7, CB8, 

CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, 

CE5, CE6, CE10 

 
Procedimiento de calificación (cumplimentar según Memoria del Máster) 

- Pruebas escritas: 70% 

- Asistencia e informe de la visita a un centro de investigación: 10% 

- Asistencia y evaluación del informe de prácticas: 20% 

 
Descripción de contenidos 

Descripción de contenidos Competencias relacionadas Resultados del aprendizaje 

relacionados 

Recursos genéticos, evaluación, 

gestión y conservación. 

CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R2, R3, R4, R5, R6 

Estructura y dinámica de 

poblaciones naturales. 

CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R2, R4 

Evolución molecular y filogenia. CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R3, R4, R5, R6 

Identificación genética de 

especies. 

CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R3, R4, R5, R6 



Barcoding. CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R3, R4, R5, R6 

Especies invasoras. CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R2, R3, R4, R5, R6 

Metagenómica CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R3, R5, R6 

ADN ambiental. CB6, CB7, CB8, CB9, CB10, CG1, 

CG2, CG3, CE1, CE5, CE6, CE10, 

CT1, CT2. 

R1, R3, R5, R6 
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Comentarios/observaciones adicionales 

-- 

 

 
Mecanismos de control y seguimiento 

- Encuestas de satisfacción realizadas por el alumnado 

- Reuniones de Coordinación del Profesorado 

 

 


